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Résumé

Présentation d’un cas pratique d’analyses statistiques de données scRNAseq, via l’utilisation
de plusieurs méthodes de clustering, ainsi qu’une application Shiny permettant de faciliter
l’exploration des clusters obtenus ainsi que leurs gènes marqueurs.

∗Intervenant

sciencesconf.org:scrnaseqstattou:276368


